


Подсемейства Cyprinidae 

Берг, 1940 Крыжанопский, 1947 Никольский, 1956

1) Hypophthalmichthyini 1)Barbini 1)Barbini 

2) Psilorhynchyini 2) Gobonini 2) Gobonini

3) Gobiobotiini 3) Leuciscini 3) Leuciscini

4) Cyprinini 4) Danionini 4) Cyprinini 

5) Chondrostomini

6) Cultrini

7) Rhodeini

8) Hypophthalmichthyini

9)Schizothoracini



Отечественные данные

(Никольский, 1971)
Данные ученых КНР (Рыбы провинции Хэйлунцзян, 1981) 

ВерхоглядВерхогляд CC.. erythropteruserythropterus ВерхоглядВерхогляд E.IlishaeformisE.Ilishaeformis
ДунбэйскийДунбэйский верхоглядверхогляд E.IlishaeformisE.Ilishaeformis sungarinensissungarinensis

МонгольскийМонгольский красноперкраснопер СС.. mongolicusmongolicus МонгольскийМонгольский красноперкраснопер СС.. mongolicusmongolicus

ГорбушкаГорбушка СС. dabryi. dabryi ТемнохвостаяТемнохвостая горбушкагорбушка E. dabryiE. dabryi
ТемнохвостаяТемнохвостая горбушкагорбушка озоз. . ХанкаХанка E. dabryiE. dabryi sinkaiensissinkaiensis
ОстроголоваяОстроголовая горбушкагорбушка E.oxycephalusE.oxycephalus

УклейУклей C. alburnusC. alburnus КрасноперыйКрасноперый уклейуклей СС.. erythropteruserythropterus
ПлоскотелыйПлоскотелый уклейуклей C. compressocorpusC. compressocorpus

ЧерныйЧерный амурскийамурский лещлещ M. terminalisM. terminalis ЧерныйЧерный амурскийамурский лещлещ M. terminalisM. terminalis

БелыйБелый амурскийамурский лещлещ P. pekinensisP. pekinensis БелыйБелый амурскийамурский лещлещ P. pekinensisP. pekinensis
P. pekinensis strenosomaP. pekinensis strenosoma

КорейскаяКорейская востробрюшкавостробрюшка H. leucisculusH. leucisculus КорейскаяКорейская востробрюшкавостробрюшка H. leuciscusH. leuciscus

УссурийскаяУссурийская востробрюшкавостробрюшка H. lucidusH. lucidus УссурийскаяУссурийская востробрюшкавостробрюшка H. lucidusH. lucidus

БуирнурскаяБуирнурская востробрюшкавостробрюшка H. leucisculus H. leucisculus 
warpachowskiiwarpachowskii

БуирнурскаяБуирнурская востробрюшкавостробрюшка H. leucisculus warpachowskiiH. leucisculus warpachowskii

ОбыкновеннаяОбыкновенная востробрюшкавостробрюшка H. leucisculus H. leucisculus 
leucisculusleucisculus

ОбыкновеннаяОбыкновенная востробрюшкавостробрюшка H. bleekeri bleekeri H. bleekeri bleekeri 
warpachowskiiwarpachowskii

Желтощек E. bambusa Желтощек E. bambusa

Мелкочешуйный желтопер P. micrilepis Мелкочешуйный желтопер P. microlepis

Подуст-чернобрюшка X.argentea Подуст-чернобрюшка X. macrolepis

Троегуб O. unicrostris amurensis Троегуб O. unicrostris amurensis



� Ревизия в систематике рыб среднего Приамурья на

примере ЕАО на основе генетической вариабельности

митохондриальной ДНК.

� «Исследование фенотипических признаков не может
предоставить всей информации о биоразнообразии и

эволюции организмов»(Алтухов, 2003)
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БыстраяБыстрая эволюцияэволюция

НаследованиеНаследование попо

материнскойматеринской линиилинии

ЗначительныйЗначительный

внутривидовойвнутривидовой

полиморфизмполиморфизм

Скорость нуклеотидных замен составляет 1-2% за 1 млн. лет



Филогенетическое древо

основанное на

изменчивости генов

митохондриальной ДНК



� Сравнительный анализ работы синтетических

нуклеотидных праймеров, инициирующих ситез
гена cyt b мтДНК методами полимеразной

цепной реакции и агарозного электрофореза.





Carassius gibelio (Bloch, 1782) -
Карась сребряный

Cyprinus carpio haemotopterus 
(Temminck et Schlegel, 1846) –

амурский сазан

Esox reichertii (Dybowski, 1869) –
амурская щука

. Channa argus (Cantor, 1842) –
змееголов



1     2     3     4     5     6   

Fish cyt b-F 
THR Fish-2R

Fish cyt b-F 
Truc cyt b-R

Проверка наличия амплификата в пробе ДНК C. gibelio
методом 1,5% агарозного электрофореза



Смесь

праймеров

Срабатывание праймеров

РодCarassius
(5)*

Род

Cyprinus (5)*
Род Esox

(4)*
Род

Channa (6)*

Fish cyt b-F 

THRFish-2R
+ + + +

Fish cyt b-F

Truc cyt b-R
+ - + +

Fish cyt b-F

THR Fish-R
- - + -

Cag 1-F

Cag 2-R
- - - -

* - количество протестированных особей



� Собрать коллекцию рыб

� Проанализировать ДНК

А) выделение
Б) амплификация
В) секвенирование генной последовательности
Г) анализ с помощью компьютерных программ

Д) построение филогенетической карты
� Сопоставить филогенетические схемы данного
исследования с построениями других авторов, 
основанными на молекулярно-генетических, а
также сравнительно-анатомических и
остеологических анализах


